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Analisi	
  gene;co-­‐molecolare	
  di	
  varietà	
  di	
  olivo	
  presen;	
  nel	
  Salento	
  

In	
   questo	
   lavoro	
   è	
   stata	
   condo1a	
   la	
   cara1erizzazione	
   gene5co-­‐molecolare	
   di	
   più	
   di	
   140	
  

accessioni	
  di	
  olivo	
  campionate	
  in	
  diverse	
  località	
  del	
  Salento	
  (Fig.	
  1).	
  

	
  ObieKvo	
  
➢ Analisi	
   del	
   genoma	
   di	
   accessioni	
   di	
   olivo	
   autoctone	
   del	
   Salento	
   	
   mediante	
   	
   marcatori	
  

molecolari	
  (16	
  microsatelli5).	
  	
  
Gli	
  olivi	
  “ricerca5”	
  per	
  questo	
  studio	
  sono	
  sta5	
  segnala5	
  da	
  diversi	
  operatori	
  del	
  se1ore	
  e	
  
campiona5	
  in	
  vari	
  si5	
  nell’areale	
  jonico-­‐salen5no.	
  

AKvità	
  sperimentale	
  

E’	
  stato	
  costruito	
  un	
  dendrogramma	
  	
  che	
  indica	
  il	
  grado	
  di	
  similarità	
  gene5ca	
  tra	
  le	
  varie	
  accessioni	
  analizzate.	
  
Inoltre,	
  è	
  stato	
  o1enuto	
  l’	
  iden5kit	
  molecolare	
  di	
  oltre	
  140	
  accessioni,	
  fra	
  varietà,	
  olivi	
  secolari	
  e	
  materiale	
  mai	
  
cara1erizzato.	
  

RISULTATI	
  

Pasola	
  
Saracina	
  selva5ca	
  
Bu5rra	
  di	
  Melpignano	
  
Ciciulara	
  
Grappa	
  
Cornale	
  
Sciana	
  
Nere5na	
  
Nocella	
  
Rossa	
  
Diavolo	
  

Varietà	
   Olivi	
  secolari	
  

Numerose	
   accessioni	
   di	
   olivo	
  
salen5ne	
   di	
   iden5tà	
   ignota	
   (an5ca	
  
collezione	
   di	
   olivi	
   alles5ta	
   presso	
  
l’is5tuto	
  agrario	
  “Presta”	
  di	
  Lecce).	
  

Geno5pi	
  mai	
  cara1erizza5	
  

Per	
   ciascuna	
   accessione	
   è	
   stato	
   prodo1o	
   un	
  
profilo	
  molecolare	
  basato	
  sulle	
  dimensioni	
  dei	
  
frammen5	
  di	
  DNA	
  amplifica5	
  (microsatelli5)	
  

1.	
  Estrazione	
  del	
  DNA	
  dalle	
  foglie	
  
2.	
  Amplificazione	
  dei	
  microsatelli5	
  

3.	
   Analisi	
   della	
   dimensione	
   dei	
   	
   microsatelli5	
   amplifica5	
   nelle	
  
diverse	
  varietà	
  e	
  cloni	
  di	
  olivo	
  

238-­‐244;	
  202-­‐206;	
  162-­‐182;	
  
116-­‐127;	
  242-­‐242;	
  113-­‐140;	
  
170-­‐170;	
  120-­‐126;	
  184-­‐192;	
  	
  
186-­‐192;200-­‐200	
  
	
  

Olea	
  
europea	
  
	
  cv.	
  Cornola	
  

microsatelli;	
  

Microsatellite	
   Mo5vo	
  ripetuto	
   Dimensioni	
  (pb)	
  
alleli	
  amplifica5	
  

DCA3	
   (GA)19	
   228-­‐250	
  
DCA04	
   (GA)16	
   132-­‐242	
  
DCA5	
   (GA)15	
   242-­‐266	
  
DCA9	
   (GA)23	
   161-­‐205	
  
DCA13	
   (CA)13	
   116-­‐153	
  
DCA15	
   (CA)3G(AC)14	
   242-­‐266	
  
DCA16	
   	
  (GT)13(GA)29	
   120-­‐180	
  
DCA17	
   (GT)9(AT)7AGATA(GA)38	
   100-­‐180	
  
DCA18	
   (CA)4CT(CA)3(GA)19	
   168-­‐184	
  
GAPU45	
   (AG)7	
   165-­‐195	
  
GAPU71B	
   GA(AG)6(AAG)8	
   125-­‐150	
  
GAPU101	
   (GA)8(G)3(AG)3	
   185-­‐218	
  
EMO90	
   (CA)10	
   180-­‐197	
  
EMOL	
   (GA)12	
   192-­‐200	
  
UDO28	
   (CA)19(TA)7	
   121-­‐169	
  
UDO43	
   (GT)12	
   168-­‐222	
  

Figura	
  1.	
  Località	
  pugliesi	
  in	
  cui	
  sono	
  sta;	
  
segnalate	
  accessioni	
  di	
  olivo	
  autoctone.	
  	
  


